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Algorithmische Bioinformatik Il

VORLESUNG:
Dienstags 10:15-11:45 Uhr, Horsaal BO06, Theresienstr. 39
Donnerstags 10:15-11:45 Uhr, Horsaal BO06, Theresienstr. 39
Beginn am Dienstag, den 18. Oktober

UBUNGEN:
Mittwochs 14:15-15:45 Uhr, Seminarraum 105, Amalienstrafle 17
Mittwochs 16:15-17:45 Uhr, Seminarraum 105, Amalienstrafle 17

Erster Ubungstermin am 2. November

DOZENT:
Volker Heun
Zimmer: 303, Amalienstr. 17
E-Mail: Volker.Heun®bio.ifi.Imu.de
Web: www.bio.ifi.Imu.de/ heun/

Sprechstunde: dienstags 13-14 und donnerstags 13-14 sowie nach Vereinbarung

ASSISTENTEN:
Markus Joppich
Web: www.bio.ifi.Imu.de/mitarbeiter/markus-joppich

Jens Quedenfeld
Web: www.bio.ifi.Imu.de/mitarbeiter/jens-quedenfeld

VORAUSSETZUNGEN:
Diese Vorlesung ist eine Pflichtveranstaltung fiir Studierende der Bioinformatik
im 5. Semester des Grundstudiums bzw. eine Wahlvorlesung fiir Studenten der Infor-
matik im Hauptstudium. Der Zweck dieser Vorlesung ist das Studium grundlegender
effizienter Algorithmen fiir biologische Anwendungen. Der erfolgreiche Besuch der
Veranstaltung Algorithmische Bioinformatik I ist empfehlenswert, aber keine Vor-
aussetzung.

INHALT:
Der Inhalt dieser Vorlesung ist das Studium grundlegender effizienter Algorithmen
fiir Probleme der Bioinformatik. Die folgende Liste soll einen Uberblick iiber die ge-
planten Themen geben: Approzimability, Multiple Sequence Alignment, Probabilistic
Modeling, Hidden Markov Models. Eine genauere Inhaltsangabe wird im Laufe des
Semesters auf der Vorlesungswebseite zur Verfiigung gestellt.

LERNZIELE:
Selbstandiges Entwerfen approximativer Algorithmen und deren Analyse (insbeson-
dere fiir mehrfaches Sequenzen-Alignment) und selbsténdige probabilistische Mo-
dellierung von Problemen der Bioinformatik sowie deren Anwendung.



WEBSEITE ZUR VORLESUNG:
www.bio.ifi.Imu.de/studium/ws2016 /vlg_algo_2/

SKRIPT:
Vorlesungsbegleitend wird das Skript zur Vorlesung aktualisiert.

VORLESUNGS- UND UBUNGSBETRIEB:

In der Regel werden die Ubungsblitter donnerstags in der Vorlesung ausgegeben und
sind in der darauf folgenden Woche donnerstags in der Vorlesung abzugeben. Die
Besprechung der Ubungsaufgaben erfolgt jeweils in der darauf folgenden Woche. Die
Ubungsblitter sind auch auf der Vorlesungswebseite erhéltlich. Die Zusammenarbeit
und Abgabe von bis zu 2 Personen ist erlaubt. Dabei ist zu beachten, dass beide
in den Ubungen in der Lage sein miissen, die gemeinschaftlich erarbeitete Losung
an der Tafel vorzustellen. Aus diesem Grund herrscht Anwesenheitspflicht in den
Ubungen.

ANMELDUNG ZUM VORLESUNGS- UND UBUNGSBETRIEB:
Zum Erwerb eines Scheins ist aus organisatorischen Griinden eine elektronische An-
meldung zum Vorlesungs- und Ubungsbetrieb bis spitestens am 24. Oktober
unter der folgenden URL erforderlich:

www.bio.ifi.Imu.de/studium /ws2016 /vlg_algo_2/

MODULPRUFUNG:
Um die Modulpriifung zu der Vorlesung und den Ubungen zu bestehen, ist eine
erfolgreiche Teilnahme an der Semestralpriifung erforderlich. Die Semestralpriifung
wird als Semestralklausur durchgefiihrt.

Fiir die Zulassung zur Semestralpriifung sind die Ubungen regelméBig zu besuchen,
es muss mindestens eine Losung einer Aufgabe in den Ubungen vorgetragen werden
und es miissen mindestens 40% der Punkte zu den Hausaufgaben erreicht werden.

Néhere Informationen zur Semestralklausur erfolgen auf einem gesonderten Infor-
mationsblatt voraussichtlich Anfang Dezember.
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